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Intégration de fragments d’ADN (≤ 50 kb validé expérimentalement, 80 kb possible)

Efficacité d’intégration élevée (∼103.µg-1 pour 50 kb), supérieure aux systèmes actuels

Stabilité d’intégration ( testé sur 100 générations)

Peu d’interventions génétiques

Avantages

Type de transfert envisagé
Licences d’exploitation sur brevet et savoir-faire secret pouvant être concédées à :

à une société du domaine des biotechnologies blanches
à un fabricant de kits de biologie moléculaire

Ou collaborations de recherche avec partenaires pour tester la méthode

Échelle de maturité

Démonstration expérimentale de l’intérêt du système de recombinaison mv4Int/attP
pour le développement d’un outil d’intégration d’ADN exogène dans des châssis
bactériens,
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Bioraffineries, polysaccharides tels que la lignocellulose

Dégradation microbienne, recyclage des polymères, etc.

Synthèse microbienne de molécules à hautes valeur ajoutée (antibiotiques, …) 
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Stade de développement
Ce nouvel outil d’ingénierie des génomes bactériens a démontré sa capacité à
intégrer in vivo des ADN exogènes jusqu'à 50 kb dans le génome de deux châssis
bactériens (Gram positif et Gram négatif) d’intérêt biotechnologique.
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Description
Un des enjeux de la biologie synthétique est d’utiliser des espèces bactériennes
d’intérêt biotechnologique comme châssis bactériens pour dégrader ou synthétiser
des composés complexes (lignocellulose, hydrocarbures, antibiotiques, biofuel…).
Cela nécessite le transfert stable dans ces châssis d’ADNs de grande taille (plusieurs
dizaines de kilobases) codant ces voies métaboliques complètes. Actuellement, il
existe peu d’outils permettant une intégration simple et efficace de ces grands ADNs.

Cette technologie propose un système
d’intégration de fragments d’ADN (5 à
50 kb) au locus codant l’ARNtSER(CGA)

des chromosomes bactériens (autres
cibles en développement).
Ce système est basé sur la
reprogrammation du site attP d’une
intégrase phagique atypique.
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